
1

GTCTGAATGTTCGTATGATTGATATTAAACAAGAATTTCTGGATCGCGCAATGGAACGCA

181 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

GTCTGAATGTTCGTATGATTGATATTAAACAAGAATTTCTGGATCGCGCAATGGAACGCA

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

TTAAAGAAAGCCTGGAAAAACTGTATGCCAAAGGCAAACTGAAAGAACCGCCTGAAGAAG

241 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

TTAAAGAAAGCCTGGAAAAACTGTATGCCAAAGGCAAACTGAAAGAACCGCCTGAAGAAG

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

TTCTGGTTGTTGGTGCCGGTGTTATGGGTCATGGTATTGCACAGGTTGCAGCAATGAGCG

121 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

TTCTGGTTGTTGGTGCCGGTGTTATGGGTCATGGTATTGCACAGGTTGCAGCAATGAGCG

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

GGGATCTGTACGACGATGACGATAAGGATCGATGGGGATCCATGCTGGGTGGTGCACTGG

1 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

GGATCCATGCTGGGTGGTGCACTGG

|||||||||||||||||||||||||

CACTGTATAGCCTGCTGCGTCTGTGGACCGCAGATCAGGCACTGCAAGAAGTTCGTAAAG

61 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

CACTGTATAGCCTGCTGCGTCTGTGGACCGCAGATCAGGCACTGCAAGAAGTTCGTAAAG

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
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CAGTTTTTAGCGTGCTGGATAAATATGCACCGCCTCATGCAATTCTGGCAAGCAATACCA

421 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

CAGTTTTTAGCGTGCTGGATAAATATGCACCGCCTCATGCAATTCTGGCAAGCAATACCA

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

GCAGCATTCCGATTACCGAAATTGCAAAAGCAACCAAACGTCCGGATAAAGTTGTTGGCA

481 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

GCAGCATTCCGATTACCGAAATTGCAAAAGCAACCAAACGTCCGGATAAAGTTGTTGGCA

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

TTCTGAAACGTATTGAAACAATGGTTGCCAATCCGGATGATGAAAGCAGCTATGCCGAAG

301 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

TTCTGAAACGTATTGAAACAATGGTTGCCAATCCGGATGATGAAAGCAGCTATGCCGAAG

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

CAGCAAAAGATGTTGATTTTGTTATTGAAGCCGTGCCGGAAAAACTGGAACTGAAACGTG

361 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

CAGCAAAAGATGTTGATTTTGTTATTGAAGCCGTGCCGGAAAAACTGGAACTGAAACGTG

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

TGCATTTTTTCAATCCGCCTGTTATTCTGAAACTGGTTGAAGTTGTTCGTGGCAAAGAAA

541 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

TGCATTTTTTCAATCCGCCTGTTATTCTGAAACTGGTTGAAGTTGTTCGTGGCAAAGAAA

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

CCAGTGATGAAACCGTGAAAATTACCGTTGAACTGGCCAAAAAAATGGGCAAAGTTCCGA

601 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

CCAGTGATGAAACCGTGAAAATTACCGTTGAACTGGCCAAAAAAATGGGCAAAGTTCCGA

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

TTGTGGTGAACAAAGATGTTCCGGGTTTTATTGTGAATCGTATCATGGCACGTTTTCTGA

661 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

TTGTGGTGAACAAAGATGTTCCGGGTTTTATTGTGAATCGTATCATGGCACGTTTTCTGA

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
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ATGGTGTTGCAGGTCCGGAAGAAGTTGATACCGCCACCGTTCTGGGTCTGAATCTGCCGA

1081 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

ATGGTGTTGCAGGTCCGGAAGAAGTTGATACCGCCACCGTTCTGGGTCTGAATCTGCCGA

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

ATGTTCTGGTTCATCTGATGGAAGCAATGAAAGAACGTGGTATGAATCTGACCATTTGTC

841 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

ATGTTCTGGTTCATCTGATGGAAGCAATGAAAGAACGTGGTATGAATCTGACCATTTGTC

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

TGCGCTATAAACTGAATTTTCCGATGGGTGCATTTGAGCTGGCAGATTATGTTGGTCTGG

781 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

TGCGCTATAAACTGAATTTTCCGATGGGTGCATTTGAGCTGGCAGATTATGTTGGTCTGG

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

ATGAAGGTTGTTGGCTGGTTGAACGTGGTGTTTATACCAAAGAACAGGTTGATGCAGCAC

721 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

ATGAAGGTTGTTGGCTGGTTGAACGTGGTGTTTATACCAAAGAACAGGTTGATGCAGCAC

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

GTGTTGATTACATTAGCATTGTTGATACCGCAGTTAATGAAGGTGCATGGCTGGTAGAAA

1021 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

GTGTTGATTACATTAGCATTGTTGATACCGCAGTTAATGAAGGTGCATGGCTGGTAGAAA

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

ACAAATATCCGGCACCGGGCAAGTTCAAAAAACCGGTTGTTAAAGCAAGCGCAGCAGAAG

961 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

ACAAATATCCGGCACCGGGCAAGTTCAAAAAACCGGTTGTTAAAGCAAGCGCAGCAGAAG

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

CGCTGTTCAAAAAACTGCTGGAAGAAGGTAAACTGGGCGTTAAAAGCGGTGAAGGCTTTT

901 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

CGCTGTTCAAAAAACTGCTGGAAGAAGGTAAACTGGGCGTTAAAAGCGGTGAAGGCTTTT

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
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TTAGCGCAGGTTTTGATCTGACCGTGATGAAAGATGTAGATCCGACCAAAGCACCGGAAA

1501 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

TTAGCGCAGGTTTTGATCTGACCGTGATGAAAGATGTAGATCCGACCAAAGCACCGGAAA

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

CACAGAAAGCATGTGAAGATGAAGGTGTTCGTGCAATTGTTCTGTATGGTGGTGATGTTT

1441 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

CACAGAAAGCATGTGAAGATGAAGGTGTTCGTGCAATTGTTCTGTATGGTGGTGATGTTT

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

AAAAAAAAGAAAAATATGGCCTGGAAGATTATCGTCCGGTTCAGCTGCTGGAAAATATGG

1201 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

AAAAAAAAGAAAAATATGGCCTGGAAGATTATCGTCCGGTTCAGCTGCTGGAAAATATGG

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

TGGGTATCCTGAAACTGGGTGATAGCCTGGGTCTGGATAATGTTCTGGATAGCATCAACG

1141 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

TGGGTATCCTGAAACTGGGTGATAGCCTGGGTCTGGATAATGTTCTGGATAGCATCAACG

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

TTAAGGAAGGTAAATGCGGAGTAAAATGCGGCAAAGGTTTTTATGAATATGAAGTGAGCG

1261 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

TTAAGGAAGGTAAATGCGGAGTAAAATGCGGCAAAGGTTTTTATGAATATGAAGTGAGCG

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

ATCGTCCGAAACAGCGTAATGCACTGACACCGGAAATGCTGCTGAAAATGGCCGAAGTTG

1381 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

ATCGTCCGAAACAGCGTAATGCACTGACACCGGAAATGCTGCTGAAAATGGCCGAAGTTG

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

AAGAAGATCTGGGCGAAATCAAAGTTCGTCGTGAAGGTGAAGCACTGTGGATTATTCTGA

1321 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

AAGAAGATCTGGGCGAAATCAAAGTTCGTCGTGAAGGTGAAGCACTGTGGATTATTCTGA

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
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GCAAACCGAAAGAAGCACTGGCCCTGGCAAAAAAAGCAGTTCGTGTTGCACAAGAGGTTC

1921 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

GCAAACCGAAAGAAGCACTGGCCCTGGCAAAAAAAGCAGTTCGTGTTGCACAAGAGGTTC

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

GGGCAGTGCCGAAACGTATTGCAGATAGCGAAGTTCGTCTGCTGGTTAAAAAACTGAGCA

1861 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

GGGCAGTGCCGAAACGTATTGCAGATAGCGAAGTTCGTCTGCTGGTTAAAAAACTGAGCA

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

TTGCATATATTACCGGTTATGCACTGGGTGGTGGTCTGGAAGTTGCAATGATGGCAGATC

1621 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

TTGCATATATTACCGGTTATGCACTGGGTGGTGGTCTGGAAGTTGCAATGATGGCAGATC

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

CCGTTGCACGTCCTTTCAAAAAACTGGCACTGGCACTGGAAGGTTGTCCGAAACCGGTTA

1561 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

CCGTTGCACGTCCTTTCAAAAAACTGGCACTGGCACTGGAAGGTTGTCCGAAACCGGTTA

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

TGCGTCTGGCAACCGAAGATAGCCTGCTGGGTCAGCCGGAAATTAATGTTGGTATTATGC

1681 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

TGCGTCTGGCAACCGAAGATAGCCTGCTGGGTCAGCCGGAAATTAATGTTGGTATTATGC

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

TGGTTCTGCTGGGTGATCCGATTGATGCAGTTGAAGCAGAAAAATGGGGTCTGGTTAATT

1801 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

TGGTTCTGCTGGGTGATCCGATTGATGCAGTTGAAGCAGAAAAATGGGGTCTGGTTAATT

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

CTGGTGGTGGTGGCACCCAGCGTCTGCCTCGTCTGGTTGGTCTGGGTCGTGCAATGCAGC

1741 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

CTGGTGGTGGTGGCACCCAGCGTCTGCCTCGTCTGGTTGGTCTGGGTCGTGCAATGCAGC

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
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TCGAAGCTTGATCCGGCTGCTAACAAAGCCCGAAAGG

2101 ---------+---------+---------+-------

TC

||

ATGCCAAAGAAGGTATTGCAGCATTTCTGGAAAAACGCAAACCGAATTTCAAATAAGAAT

2041 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

ATGCCAAAGAAGGTATTGCAGCATTTCTGGAAAAACGCAAACCGAATTTCAAATAAGAAT

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

CGCTGATTGATGGTCTGGAAATGGAAGCCGAAGCATTTGCACGTGCACTGGCCACCGAAA

1981 ---------+---------+---------+---------+---------+---------+

CGCTGATTGATGGTCTGGAAATGGAAGCCGAAGCATTTGCACGTGCACTGGCCACCGAAA

||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||


